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	本成果针对中国分布最北缘（青岛崂山，中国）的山茶属植物常绿植物—耐冬山茶面临濒危的突出问题，系统开展
	（1）阐明了耐冬山茶的抗逆性调控机制
	①构建了第一个耐冬山茶低温全长转录组，并鉴定出4544个显著差异表达基因。从耐冬山茶中分离到抗寒基因
	②成功构建上述8个基因的植物表达载体，同时将CjCor1、CjICE1、CjSPMS、CjRAV耐寒
	③构建了第一个耐冬山茶干旱转录组，并鉴定出265个差异基因和3383个lncRNA。瞬态表达实验表明
	（2）揭示山茶重瓣花形成和果实发育调控机制
	①首次在山茶中获得MADS-box家族花器官发育调控基因CjAPL1、CjAPL2、CjAGL6和C
	②成功组装了全球首个染色体级别高质量油茶基因组，揭示了油茶物种进化历史及其种子高油脂、高不饱和脂肪酸
	（3）制定了耐冬山茶组培快繁技术标准
	以耐冬山茶子叶为外植体，通过愈伤组织途径，建立了耐冬山茶组培快繁体系。探讨了不同因素对子叶愈伤组织诱
	（4）获得了耐冬山茶遗传转化体系的最佳因素组合
	确定了耐冬山茶在以农杆菌GV3101为介导的遗传转化过程中抑菌剂头孢霉素的合适浓度为100 mg/L
	本项目发表相关SCI论文10篇以上，一级学报2篇，核心期刊论文2篇；制定耐冬山茶组培快繁技术标准1个


